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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQES~~~~~~~~VKEFLAKAKEDFLKKWETPSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGSEQES~~~~~~~~VKEFLAKAKEDFLKKWETPSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25145932.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSMTSLSTKSRRQEDVVIEGWLHKKGEHIRNWRPRYFMIFNDGALLGFRAKPKE~~GQPFPEPLNDFMIKDAATMLFEKPRPNMFMVRCLQWTTVIERTFYAESAEVRQ 
17557832.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSMTSLSTKSRRQEDVVIEGWLHKKGEHIRNWRPRYFMIFNDGALLGFRAKPKE~~GQPFPEPLNDFMIKDAATMLFEKPRPNMFMVRCLQWTTVIERTFYAESAEVRQ 
25146791.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSTENAHLQKEDIVIESWLHKKGEHIRNWRPRYFILFRDGTLLGFRSKPKE~~DQPLPEPLNNFMIRDAATVCLDKPRPNMFIVRCLQWTTVIERTFYADSADFRQ 
6753034.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNDVAIVKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKNDGTFIGYKERPQD~~VDQRESPLNNFSVAQCQLMKTERPRPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVETPEERE 
15100164.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNDVAIVKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKNDGTFIGYKERPQD~~VEQRESPLNNFSVAQCQLMKTERPRPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVETPEERE 
AKT1.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDVAIVKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKNDGTFIGYKERPQD~~VDQREAPLNNFSVAQCQLMKTERPRPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVETPEERE 
27806747.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNDVAIVKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKNDGTFIGYKERPQD~~LEQRESPLNNFSVAQCQLMKTERPRPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVETPEERE 
6680674.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNEVSVIKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKSDGSFIGYKERPEA~~PDQTLPPLNNFSVAECQLMKTERPRPNTFVIRCLQWTTVIERTFHVDSPDERE 
8392888.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNEVSVIKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKSDGSFIGYKERPEA~~PDQTLPPLNNFSVAECQLMKTERPRPNTFVIRCLQWTTVIERTFHVDSPDERE 
AKT2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNEVSVIKEGWLHKRGEYIKTWRPRYFLLKSDGSFIGYKERPEA~~PDQTLPPLNNFSVAECQLMKTERPRPNTFVIRCLQWTTVIERTFHVDSPDERE 
37700244.d  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNEISVVREGWLHKRGEYIKTWRPRYFILKSDGSFIGYKEKPET~~SDANQPPLNNFSVAECQLMKTERPRPNTFVIRCLQWTTVIERTFHVDSNSERE 
6753032.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDVTIVKEGWVQKRGEYIKNWRPRYFLLKTDGSFIGYKEKPQD~~VDLP~YPLNNFSVAKCQLMKTERPKPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVDTPEERE 
AKT3.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDVTIVKEGWVQKRGEYIKNWRPRYFLLKTDGSFIGYKEKPQD~~VDLP~YPLNNFSVAKCQLMKTERPKPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVDTPEERE 
13928778.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDVTIVKEDWVQKRGEYIKNWRPRYFLLKTDGSFIGYKEKPQD~~VDLP~YPLNNFSVAKCQLMKTERPKPNTFIIRCLQWTTVIERTFHVDTPEERE 
24647360.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSINTTFDLSSPSVTSGHALTEQTQVVKEGWLMKRGEHIKNWRQRYFVLHSDGRLMGYRSKPADSASTPSDFLLNNFTVRGCQIMTVDRPKPFTFIIRGLQWTTVIERTFAVESELERQ 
24647356.f  MNYLPFVLQRRSTVVASAPAPGSASRIPESPTTTGSNIINIIYSQSTHPNSSPTSGSAEKFSWQQSWPSRTSAAPTHDSGTMSINTTFDLSSPSVTSGHALTEQTQVVKEGWLMKRGEHIKNWRQRYFVLHSDGRLMGYRSKPADSASTPSDFLLNNFTVRGCQIMTVDRPKPFTFIIRGLQWTTVIERTFAVESELERQ 
24647358.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSINTTFDLSSPSVTSGHALTEQTQVVKEGWLMKRGEHIKNWRQRYFVLHSDGRLMGYRSKPADSASTPSDFLLNNFTVRGCQIMTVDRPKPFTFIIRGLQWTTVIERTFAVESELERQ 
31198165.i  ~~~~~~~~~MTSKTVQNAPAIAISTPAAASIKSSTSSLIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SMSLASPMTMSSTMSISSADSAMVAGSSSSGSGIGCSTIVKEGWLYKRGEHIKTWRSRYFILKSDGTLEGYKIRPDPQVPTEPS~~~NKFTVRDCQIMSIDRPRPFTFIIRGLQWTTVIERMFHVEDENDRK 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNPEEELASKQKNEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFSQKLGYLLFRDFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERLVCSREIFDTYIMKELLACSHPFSKS 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAV~~~NFPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLR~~~~~RIGRFXEPHAR 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAV~~~NFPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLR~~~~~RIGRFSEPHAR 
25145932.w  RWIHAIESISKKYKGTNA~~~~~NPQEELMETNQQPKIDEDSEFAGAAHAIMGQPSSGHGDNCSIDFRASMISIADTSEAAKRDKITMEDFDFLKVLGKGTFGKVILCKEKRTQKLYAIKILKKDVIIAREEVAHTLTENRVLQRC~~~KHPFLTELKYSFQTNDRLCFVMEFAIGGDLYYHLNREVQMNKEGFSEPRAR 
17557832.w  RWIHAIESISKKYKGTNA~~~~~NPQEELMETNQQPKIDEDSEFAGAAHAIMGQPSSGHGDNCSIDFRASMISIADTSEAAKRDKITMEDFDFLKVLGKGTFGKVILCKEKRTQKLYAIKILKKDVIIAREEVAHTLTENRVLQRC~~~KHPFLTELKYSFQEQHYLCFVMQFANGGELFTHVR~~~~~KCGTFSEPRAR 
25146791.w  MWIEAIQAVSSHNR~~~~~~~~~~LKENAGNTSMQ~EEDTNGNPSGESDVNMDATSTRS~DN~~~DFESTVMNIDEPEEVPRKNTVTMDDFDFLKVLGQGTFGKVILCREKSSDKLYAIKIIRKEMVVDRSEVAHTLTENRVLYAC~~~VHPFLTLLKYSFQAQYHICFVMEFANGGELFTHLQ~~~~~RCKTFSEARTR 
6753034.m   EWATAIQTVADGLKRQ~~~~~~~~~EEETMDFRSGSPSDNSGAEEMEVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAKPKHRVTMNEFEYLKLLGKGTFGKVILVKEKATGRYYAMKILKKEVIVAKDEVAHTLTENRVLQNS~~~RHPFLTALKYSFQTHDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRAR 
15100164.m  EWTTAIQTVADGLKRQ~~~~~~~~~EEETMDFRSGSPSDNSGAEEMEVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAKPKHRVTMNEFEYLKLLGKGTFGKVILVKEKATGRYYAMKILKKEVIVAKDEVAHTLTENRVLQNS~~~RHPFLTALKYSFQTHDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRAR 
AKT1.h      EWTTAIQTVADGLKKQ~~~~~~~~~EEEEMDFRSGSPSDNSGAEEMEVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAKPKHRVTMNEFEYLKLLGKGTFGKVILVKEKATGRYYAMKILKKEVIVAKDEVAHTLTENRVLQNS~~~RHPFLTALKYSFQTHDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRAR 
27806747.m  EWTTAIQTVADGLKRQ~~~~~~~~~EEETMDFRSGSPGENSGAEEMEVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAKPKHRVTMNEFEYVKLLGKGTFGKVILVKEKATAAYYAMKILKKEVIVAKDEVAHTLTENRVLQNS~~~RHPSLTALKYSFQTHDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRAR 
6680674.m   EWMRAIQMVANSLKQRGP~~~~~~~GEDAMDYKCGSPSDSSTSEMMEVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNKARAKVTMNDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKATGRYYAMKILRKEVIIAKDEVAHTVTESRVLQNT~~~RHPFLTALKYAFQTHDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFTEDRAR 
8392888.m   EWIRAIQMVANSLKQRGP~~~~~~~GEDAMDYKCGSPSDSSTSEMMEVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSKARAKVTMNDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKATGRYYAMKILRKEVIIAKDEVAHTVTESRVLQNT~~~RHPFLTALKYAFQTHDRLCFVMEYANGGDLFFHLS~~~~~RERVFTEDRAR 
AKT2.h      EWMRAIQMVANSLKQRAP~~~~~~~GEDPMDYKCGSPSDSSTTEEMEVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSKARAKVTMNDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKATGRYYAMKILRKEVIIAKDEVAHTVTESRVLQNT~~~RHPFLTALKYAFQTHDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFTEERAR 
37700244.d  EWIRAIQAVANGLKSREE~~~~~~~DE~PMDINFGSPGDNS~LEGMEAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKSRTKVTMSDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKATGMYYAMKILRKEVIIAKDEVAHTITESRVLQNT~~~RHPFLTTLKYAFQTRDRLCFVMEYANGGELFFHLS~~~~~RERVFTEDRAR 
6753032.m   EWTEAIQAVADRLQRQ~~~~~~~~~EEERMNCSPTSQIDNIGEEEMDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTHHK~RKTMNDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKASGKYYAMKILKKEVIIAKDEVAHTLTESRVLKNT~~~RHPFLTSLKYSFQTKDRLCFVMEYVNGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRTR 
AKT3.h      EWTEAIQAVADRLQRQ~~~~~~~~~EEERMNCSPTSQIDNIGEEEMDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTHHK~RKTMNDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKASGKYYAMKILKKEVIIAKDEVAHTLTESRVLKNT~~~RHPFLTSLKYSFQTKDRLCFVMEYVNGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRTR 
13928778.m  EWTEAIQAVADRLQRQ~~~~~~~~~EEERMNCSPTSQIDNIGEEEMDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTHHK~RKTMNDFDYLKLLGKGTFGKVILVREKASGKYYAMKILKKEVIIAKDEVAHTLTESRVLKNT~~~RHPFLTSLKYSFQTKDRLCFVMEYVNGGELFFHLS~~~~~RERVFSEDRTR 
24647360.f  QWTEAIRNVSSRLIDVGEVAMTPSEQTDMTDVDMATIAEDELSEQFSVQGTTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~N~SSGVKKVTLENFEFLKVLGKGTFGKVILCREKATAKLYAIKILKKEVIIQKDEVAHTLTESRVLKST~~~NHPFLISLKYSFQTNDRLCFVMQYVNGGELFWHLS~~~~~HERIFTEDRTR 
24647356.f  QWTEAIRNVSSRLIDVGEVAMTPSEQTDMTDVDMATIAEDELSEQFSVQGTTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~N~SSGVKKVTLENFEFLKVLGKGTFGKVILCREKATAKLYAIKILKKEVIIQKDEVAHTLTESRVLKST~~~NHPFLISLKYSFQTNDRLCFVMQYVNGGELFWHLS~~~~~HERIFTEDRTR 
24647358.f  QWTEAIRNVSSRLIDVGEVAMTPSEQTDMTDVDMATIAEDELSEQFSVQGTTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~N~SSGVKKVTLENFEFLKVLGKGTFGKVILCREKATAKLYAIKILKKEVIIQKDEVAHTLTESRVLKST~~~NHPFLISLKYSFQTNDRLCFVMQYVNGGELFWHLS~~~~~HERIFTEDRTR 
31198165.i  DWVEAIRSVANKLNEEEVYQATLPNQAADDDCEMGSIAEDELVNEKPVYGTAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DKVSGKRKVTLENFEFLKVLGKGTFGKVILCREKTSSKLYAIKILKKDVIIQKDEVAHTMAESRVLKTT~~~NHPFLISLKYSFQTVDRLCFVMQYVNGGELFFHLS~~~~~RERIFPEDRTR 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKKRQWALEDFEIGRPLGKGKFGNVYLAREKQSKFILALKVLFKAQLEKAGVEHQLRREVEIQSHL~~~RHPNILRLYGYFHDATRVYLILEYAPLGTVYRELQ~~~~~KLSKFDEQRTA 
1omw_GPRK2  AIEHVQGHLVKKQVPPDLFQPYIEEICQNLRGDVFQKFIESDKFTRFCQWKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VELNIHLTMNDFSVHRIIGRGGFGEVYGCRKADTGKMYAMKCLDKKRIKMKQGETLALNERIMLSLVSTGDCPFIVCMSYAFHTPDKLSFILDLMNGGDLHYHLS~~~~~QHGVFSEADMR 
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1l3r_PKACa  FYAAQIVLTFEYLHS~LDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKR~~VKGRTWX~LCGTPEYLAPEIILS~KGYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFA~~~DQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIP~~~~~KFKGPGDTSNFD~DY 
1jlu_AMPK   FYAAQIVLTFEYLHS~LDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKR~~VKGRTWX~LCGTPEYLAPEIILS~KGYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFA~~~DQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIP~~~~~KFKGPGDTSNFD~DY 
25145932.w  FYGSEIVLALGYLHA~NSIVYRDLKLENLLLDKDGHIKIADFGLCKEEISFGDKTSTFCGTPEYLAPEVLDD~HDYGRCVDWWGVGVVMYEMMCGRLPFYS~~~KDHNKLFELIMAGDLRFPSKLSQEARTLLTGLLVKDPTQRLGGGPEDALEICRADFFRTVDWEATYRKEIEPPYKP~~~~~NVQSETDTSYFDNEF 
17557832.w  FYGAEIVLALGYLHR~CDIVYRDMKLENLLLDKDGHIKIADFGLCKEEISFGDKTSTFCGTPEYLAPEVLDD~HDYGRCVDWWGVGVVMYEMMCGRLPFYS~~~KDHNKLFELIMAGDLRFPSKLSQEARTLLTGLLVKDPTQRLGGGPEDALEICRADFFRTVDWEATYRKEIEPPYKP~~~~~NVQSETDTSYFDNEF 
25146791.w  FYGSEIILALGYLHH~RNIVYRDMKLENLLLDRDGHIKITDFGLCKEEIKYGDKTSTFCGTPEYLAPEVIED~IDYDRSVDWWGVGVVMYEMMCGRLPFSA~~~KENGKLFELITTCDLKFPNRLSPEAVTLLSGLLERVPAKRLGAGPDDAREVSRAEFFKDVDWEATLRKEVEPPFKP~~~~~NVMSETDTSFFD~~~ 
6753034.m   FYGAEIVSALDYLHSEKNVVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGIKDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEEIRFPRTLGPEAKSLLSGLLKKDPTQRLGGGSEDAKEIMQHRFFANIVWQDVYEKKLSPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
15100164.m  FYGAEIVSALDYLHSEKNVVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGIKDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEEIRFPRTLGPEAKSLLSGLLKKDPTQRLGGGSEDAKEIMQHRFFANIVWQDVYEKKLSPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
AKT1.h      FYGAEIVSALDYLHSEKNVVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGIKDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEEIRFPRTLGPEAKSLLSGLLKKDPKQRLGGGSEDAKEIMQHRFFAGIVWQHVYEKKLSPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
27806747.m  FYGAEIVSALDYLHSEKEVVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGIKDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEEIRFPRTLSPEAKSLLSGLLKKDPKQRLGGGSEDAKEIMQHRFFASIVWQDVYEKKLSPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
6680674.m   FYGAEIVSALEYLHS~RDVVYRDIKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGISDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHERLFELILMEEIRFPRTLGPEAKSLLAGLLKKDPKQRLGGGPSDAKEVMEHRFFLSINWQDVVQKKLLPPFKP~~~~~QVTSEVDTRYFDDEF 
8392888.m   FYGAEIVSALEYLHS~TDVVYRDIKLENLMLDKDGHIKITDFGLSKEGISDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHERLFELILMEEIRFPRTLGPEAKSLLAGLLKKDPKQRLGGGPSDAKEVMEHRFFLSINWQDVVQKKLLPPFKP~~~~~QVTSEVDTRYFDDEF 
AKT2.h      FYGAEIVSALEYLHS~RDVVYRDIKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGISDGATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHERLFELILMEEIRFPRTLSPEAKSLLAGLLKKDPKQRLGGGPSDAKEVMEHRFFLSINWQDVVQKKLLPPFKP~~~~~QVTSEVDTRYFDDEF 
37700244.d  FYGAEIVSALEYLHS~KDVVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGITNEATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHERLFELILMEEIRFPRNLSPEAKALLAGLLKKDPKQRLGGGPEDAKEVMTHKFFNNMNWQDVLQKKLVPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDDEF 
6753032.m   FYGAEIVSALDYLHS~GKIVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGITDAATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEDIKFPRTLSSDAKSLLSGLLIKDPNKRLGGGPDDAKEIMRHSFFSGVNWQDVYDKKLVPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
AKT3.h      FYGAEIVSALDYLHS~GKIVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGITDAATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEDIKFPRTLSSDAKSLLSGLLIKDPNKRLGGGPDDAKEIMRHSFFSGVNWQDVYDKKLVPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
13928778.m  FYGAEIVSALDYLHS~GKIVYRDLKLENLMLDKDGHIKITDFGLCKEGITDAATMKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGRAVDWWGLGVVMYEMMCGRLPFYN~~~QDHEKLFELILMEDIKFPRTLSSDAKSLLSGLLIKDPNKRLGGGPDDPKEIMRHSFFSGVNWQDVYDKKLVPPFKP~~~~~QVTSETDTRYFDEEF 
24647360.f  FYGAEIISALGYLHS~QGIIYRDLKLENLLLDKDGHIKVADFGLCKEDITYGRTTKTFCGTPEYLAPEVLDD~NDYGQAVDWWGTGVVMYEMICGRLPFYN~~~RDHDVLFTLILVEEVKFPRNITDEAKNLLAGLLAKDPKKRLGGGKDDVKEIQAHPFFASINWTDLVLKKIPPPFKP~~~~~QVTSDTDTRYFDKEF 
24647356.f  FYGAEIISALGYLHS~QGIIYRDLKLENLLLDKDGHIKVADFGLCKEDITYGRTTKTFCGTPEYLAPEVLDD~NDYGQAVDWWGTGVVMYEMICGRLPFYN~~~RDHDVLFTLILVEEVKFPRNITDEAKNLLAGLLAKDPKKRLGGGKDDVKEIQAHPFFASINWTDLVLKKIPPPFKP~~~~~QVTSDTDTRYFDKEF 
24647358.f  FYGAEIISALGYLHS~QGIIYRDLKLENLLLDKDGHIKVADFGLCKEDITYGRTTKTFCGTPEYLAPEVLDD~NDYGQAVDWWGTGVVMYEMICGRLPFYN~~~RDHDVLFTLILVEEVKFPRNITDEAKNLLAGLLAKDPKKRLGGGKDDVKEIQAHPFFASINWTDLVLKKIPPPFKP~~~~~QVTSDTDTRYFDKEF 
31198165.i  FYAAEIISALGYLHS~HGIIYRDLKLENLLLDKDGHIKIADFGLCKEDITYGRTTKTFCGTPEYLAPEVLED~NDYGHAVDWWGTGVVMYEMICGRLPFYN~~~RDHDILFTLILMEEVKFPRNISPNARSLLSGLLVKNPKQRLGGGPDDAKEIMAHPFFASINWTDLVQKRITPPFKP~~~~~QVTSDTDTRYFDREF 
1muo_AUR1   TYITELANALSYCHS~KRVIHRDIKPENLLLGSAGELKIADFGWSVH~~APSSRRTTLCGTLDYLPPEMIEG~RMHDEKVDLWSLGVLCYEFLVGKPPFEA~~~NTYQETYKRISRVEFTFPDFVTEGARDLISRLLKHNPSQRP~~~~~MLREVLEHPWITANSSKPSNCQNKESASKQ~~~~~S~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  FYAAEIILGLEHMHN~RFVVYRDLKPANILLDEHGHVRISDLGLACD~~FSKKKPHASVGTHGYMAPEVLQKGVAYDSSADWFSLGCMLFKLLRGHSPFRQHKTKDKHEIDRMTLTMAVELPDSFSPELRSLLEGLLQRDVNRRLGCLGRGAQEVKESPFFRSLDWQMVFLQKYPPPLIPPRGEVNAADAFDIGSFDEED 
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1l3r_PKACa  EEEEIRVXINEKCGK~~~~~~~~~~~~EFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jlu_AMPK   EEEEIRVXINEKCGK~~~~~~~~~~~~EFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
25145932.w  TSQPVQLTPPSRSGALATVDEQEEMQSNFTQFSFHNVMGSINRIHEASEDNEDYDMG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
17557832.w  TSQPVQLTPPSRSGALATVDEQEEMQSNFTQFSFHNVMGSINRIHEASEDNEDYDMG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
25146791.w  ~~~RVRYVS~~~~~ILLKVSEAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6753034.m   TAQMITITPPDQDDS~~MECVDSERRPHFPQFSYSASGTA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15100164.m  TAQMITITPPDQDDS~~MECVDSERRPHFPQFSYSASGTA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AKT1.h      TAQMITITPPDQDDS~~MECVDSERRPHFPQFSYSASSTA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
27806747.m  TAQMITITPPDQDDS~~MEGVDSERRPHFPQFSYSASATA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6680674.m   TAQSITITPPDRYDS~~LDPLELDQRTHFPQFSYSASIRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
8392888.m   TAQSITITPPDRYDS~~LGSLELDQRTHFPQFSYSASIRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AKT2.h      TAQSITITPPDRYDS~~LGLLELDQRTHFPQFSYSAFREEKDLLMSLFVSLILFSDFSSLKSHSFSSNFILLSFSSLKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
37700244.d  TAQTITVTPPDQYDS~~LDAEDPDTRTHFSQFSYSASVRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6753032.m   TAQTITITPPEKYDDDGMDGMDNERRPHFPQFSYSASGRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AKT3.h      TAQTITITPPEKYDEDGMDCMDNERRPHFPQFSYSASGRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
13928778.m  TAQTITITPPEKCPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
24647360.f  TGESVELTPPDPTGP~~LGSIAEE~~PLFPQFSYQGDMASTLGTSSHISTSTSLASMQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
24647356.f  TGESVELTPPDPTGP~~LGSIAEE~~PLFPQFSYQGDMASTLGTSSHISTSTSLASMQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
24647358.f  TGESVELTPPDPTGP~~LGSIAEE~~PLFPQFSYQGDMASTLGTSSHISTSTSLASMQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31198165.i  TGESVELTPSDSNGP~~LGAIQEE~~PHFSEFSYQ~DMASTMNTPSYMNHSHNFHPMQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1omw_GPRK2  TKGIKLLDSDQELYRNFPLTISERWQQEVAETVFDTINAETDRLEARKKTKNKQLGHEEDYALGKDCIMHGYMSKMGNPFLTQWQRRYFYLFPNRLEWRGEGEAPQSLLTMEEIQSVEETQIKERKCLLLKIRGGKQFVLQCDSDPELVQWKKELRDAYREAQQLVQRVPKMKNKPRAPVVELSKVPLIQRGSANGL  
 


